
 
Etat civil 
 

 Nom : ROGEL-GAILLARD  

 Prénom : Claire 

 Née en 1964 (7 avril 1964) 
 

Situation à l’Académie 
 

 Elue Membre correspondant en 2018 

 Section 3, Productions animales 

 Groupe de travail : non défini 

 Fonction exercée : non définie 
 

Situation actuelle 
 

 Directrice de Recherche 1ère classe à l’INRA 

 Directrice de l’UMR 1313 Génétique Animale et Biologie Intégrative (GABI), Jouy-en-Josas  
 

Coordonnées professionnelles 
 
Centre INRA Ile-de-France Jouy-en-Josas 
UMR1313 GABI 
Domaine de Vilvert 
78350 Jouy-en-Josas 
 

Adresse principale 
 
156 rue Léon-Maurice Nordmann 
75013 Paris 
 

Région de rattachement  
 
Ile de France 
 

Numéro de portable   

 
06 46 00 46 25 
 

Numéro autre :  

 
06 88 75 26 34 
 

Adresse e.mail personnelle  

 
clairerogel@gmail.com 
 

Adresse e.mail professionnelle  

 
claire.rogel-gaillard@inra.fr 
 

Formations et diplômes 
 

 1987 Ingénieur agronome, Institut National Agronomique Paris-Grignon (INA-PG / 
AgroParisTech) ; Spécialisation: productions animales 

 1992 Thèse de doctorat de l'INA-PG, Chaire de Génétique Moléculaire et Cellulaire 

 2008 Habilitation à Diriger des Recherches 
  Université Versailles Saint Quentin en Yvelines, UFR Médecine et Biologie 
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Carrière 
 
1988-92 Attachée scientifique contractuelle de l’INRA, INSERM U 190, Laboratoire des 

Papillomavirus, Institut Pasteur, Paris 
1992  Recrutement au titre de Chargée de Recherche 2ème classe à l’INRA ; UR 544 

Laboratoire de Génétique des Poissons, Jouy-en-Josas 
Juin 1994 UMR 314, INRA-CEA, Laboratoire de Radiobiologie et Etude du Génome (LREG) 
2007-2008 Directrice du LREG 
2009-2011 Directrice adjointe UMR GABI, animation équipe INRA CEA Génétique Immunité Santé 
2011-2012 Conseillère scientifique de la Présidence de l’INRA 
Depuis 2013 Directrice de l’UMR GABI  
 

Domaines d’expertise 
 

 Génétique et génomique animale 

 Immunogénétique 

 Interactions hôtes-microbiomes 
 

Mots clés 
 
Génétique, génome, génomique, microbiome, réponse immunitaire, biomarqueurs, complexe majeur 
d’histocompatibilité, porc, lapin 
 

Distinctions et prix éventuels 
 

 Médaille de Vermeil de l’Académie d’Agriculture (2014) 

 Chevalier de l’Ordre National du Mérite (2014) 

 Chevalier de l’Ordre National du Mérite Agricole (2014) 
 

Fonctions actuelles 
 

 Directrice de l’UMR1313 GABI 

 Directrice de l’institut Sciences Animales Paris-Saclay (SAPS) 

 Responsable adjointe du département Sciences de la Vie de l’Université Paris-Saclay 
 

Activités académiques autres 
 

 Membre du Comité international ISAG et IVIS de nomenclature du CMH pour l’espèce porcine 

 Membre élue au Conseil Académique de l’Université Paris-Saclay et membre de son Bureau  

 Membre élue au Conseil scientifique de l’INRA (secteur génétique et santé) 

 Membre nommée au Conseil scientifique de l’ENVA  

 Membre nommée au Conseil scientifique de l’Ecole doctorale « Structure et Dynamique des 
Systèmes Vivants », SDSV  

 Membre de la Commission Spécialisée Cunicole de l’INRA (depuis 2004) 
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Short Bio 
 
Claire Rogel-Gaillard is a senior scientist at the French National Institute for Agricultural Research (INRA). 
She heads the INRA-AgroParisTech joint Laboratory of Animal Genetics and Integrative Biology located 
at Jouy-en-Josas, France. She is director of Sciences Animales Paris-Saclay, a multidisciplinary institute 
for research, training and innovation in the animal sciences that is anchored in the Paris-Saclay University.  
 
She was trained as an engineer in agronomy (AgroParisTech, France), and specialized in livestock 
production. She prepared a PhD at the Pasteur Institute (Paris, France) working on human 
papillomaviruses and was further recruited at INRA. In the frame of international initiatives and 
collaborations, she participated in the sequencing projects of the pig and rabbit reference genomes, co-
coordinated the annotation of the pig immunome and co-authored the first reference gene catalogue of the 
pig gut microbiome. As a member of the International Society of Animal Genetics, she is involved in the 
committee for pig MHC nomenclature.  
 



Her current research activities focus on the characterization of individual variability of immune capacity in 
pigs. She runs projects that combine phenotyping of immune and production traits, genetics, functional 
genomics and metagenomics, in a perspective of data integration and modelling to identify genetic markers 
and biomarkers that predict immune competence and thus contribute to improve health and welfare in 
livestock systems. 


