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Introduction

Le pois protéagineux : une plante d’intérét agroécologique
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Introduction

Pourquoi la nutrition soufrée des plantes revét un intérét
particulier dans le contexte du réchauffement climatique?
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Objectifs
Quelles sont les effets d’ combiné a une

carence en soufre au cours de la phase reproductive
chez le pois protéagineux ? P
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Stratégie

Dispositif expérimental
Interaction carence en soufre et stress hydrigue
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Henriet et al., 2019 Axe 1

Effet du stress combiné sur le rendement
des graines matures de pois
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Axes 2 et 3
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Axes 2 et 3
QQVariations du transcriptome et protéome en réponse aux stress :

Feuilles mobilisées / Graines protégées

Transcriptome

2 976 genes

différentiellement
exprimés sur 28 100
exprimes
(11%)

16 384 genes

différentiellement
exprimés sur 29 681
exprimes
(55%)
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o e i — —— — — — — — — — —

27 protéines

différentiellement
accumulées sur 3184
quantifiées
(0,85%)

— e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e

T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T e e e e

1 552 protéines

différentiellement
accumulées sur 2 268
guantifiées
(68%)

— e e e e e e e e e e e e e e e e e e e



Axes 2 et 3
QeVariations du transcriptome et protéome en réponse aux stress :

Feuilles mobilisées / Graines protégées
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Axe 2
@) Quelles sont les protéines différentiellement accumulées

et leurs interactions au sein du protéome ?
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Henriet et al., submitted Axe 2

Les protéines variant en réponse aux stress sont au coeur
du réseau protéique associé au développement de la graine
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- Les protéines régulées par les stress se trouvent au centre du réseau. 11



Henriet et al., submitted Axe 2

Identification de proteines antioxidantes dans les graines
de pois et du programme transcriptionnel associé
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ﬁA WQ Conclusions et Perspectives ﬁ%‘?}g}

v" Importance de la nutrition soufrée pour maintenir le rendement des cultures de pois
dans un contexte de changement climatiques induisant 'laugmentation d’épisode de
stress hydrique

La réponse du pois a une carence en soufre combinée a un stress hydrique est plus

complexe qu’un simple effet additif

v’ |dentification de protéines candidates impliquées dans la détoxification et le maintien
de la division cellulaire au cours du développement précoce des graines

» Projet d’intégration données multi-omiques des feuilles (construction de réseaux) pour
identifier des régulateurs des processus clés mis en évidence

» Valider le role des génes dans la tolérance du pois au stress au moyen de mutants
TILLING chez le pois

» Exploiter la variabilité génétique naturelle pour identifier des alléles favorables de ces

génes/protéines
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